I. Informacje ogdlne

SYLABUS — OPIS ZAJEC/PRZEDMIOTU

1. Nazwa zajeé/przedmiotu:
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Il. Informacje szczegétowe

1. Cele zaje¢/przedmiotu

. Kod zajeé/przedmiotu:

. Rodzaj zajeé/przedmiotu (obowigzkowy lub fakultatywny): fakultatywny
. Kierunek studiéw: Biologia, studia stacjonarne

. Poziom studiow (I lub Il stopien, jednolite studia magisterskie): Il stopien
. Profil studidéw (ogdélnoakademicki / praktyczny): ogélnoakademicki

. Rok studiow (jesli obowigzuje): |

. Rodzaje zaje¢ i liczba godzin (np.: 15 h W, 30 h CW):

Zastosowanie genomiki w badaniach medycznych

Wyktady: 10 godzin

Cwiczenia: 20 godzin

9. Liczba punktow ECTS: 3

10. Imie, nazwisko, tytut/stopiers naukowy, adres e-mail prowadzgcego zajecia
dr Joanna Ciomborowska-Basheer, joannac@amu.edu.pl

11. Jezyk wyktadowy: polski

12. Zajecia/przedmiot prowadzone zdalnie (e-learning) (tak [czesciowo/w catosci] / nie): nie

1. Poszerzenie wiedzy zwigzanej z charakterystyka genomu cztowieka.

2.
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biologicznych i medycznych.

Zapoznanie sie z projektami sekwencjonowania genomu cztowieka oraz ich wptywem na rozwdj nauk

. Zapoznanie sie z wspotfczesnie prowadzonymi badaniami nad genomem cztowieka.

. Zdobycie umiejetnosci rozpoznawania najczesciej wykorzystywanych formatéw danych.

. Zapoznanie sie z podstawowymi zrédtami danych biologicznych w formie baz danych i przegladarek
genomowych.

. Zapoznanie sie z wyspecjalizowanymi bazami danych biologicznych i medycznych.

. Zapoznanie sie z elementami genotypowania i analiz populacyjnych.

. Zdobycie umiejetnosci zwigzanych z poszukiwaniem potencjalnych funkcji gendw i biatek

. Zdobycie umiejetnosci poszukiwania informacji i danych w celu zaprojektowania i przeprowadzenia
wtasnych analiz.

10. Poznanie narzedzi umozliwiajgcych obrébke i wizualizacje wtasnych danych genomowych.

2. Wymagania wstepne w zakresie wiedzy, umiejetnosci oraz kompetencji spotecznych (jesli obowigzuja)

3. Efekty uczenia sie (EU) dla zajec i odniesienie do efektéw uczenia sie (EK) dla kierunku studiow

Symbol EU dla Po zakonczeniu zajec i potwierdzeniu osiggniecia EU Symbole EK dla
przedmiotu student/ka: kierunku studiow
) . . K_W11, K_Wo01,
Efekt_01 Potrafi scharakteryzowac genom cztowieka ~ -
K_Wo04
Potrafi om9W|c prOJ.ekty sekwenqon.owanla i . K_W11, K_WO1,
Efekt_02 resekwencjonowania genomu cztowieka oraz ich wptyw
. . - . K_Wo04
na rozwéj nauk biologicznych i medycznych -
Jest w-stanle schar:f\kte!’yzowac najbardziej popula.rne K W11, K_WO1,
Efekt_03 obecnie typy badan zwigzanych z genomem cztowieka,
- . . ; K_W02, K_W04
szczegdlnie w powigzaniu z chorobami
Efekt_04 Umie zidentyfikowac i op.lsac n.ajczesuej wykorzystywane K_W03, K_U01
formaty danych w badaniach biomedycznych
Potrafi efektywnie przeszukiwaé podstawowe zrédta
Efekt_05 danych biologicznych: bazy danych i przegladarki K_U05, K_W03

genomowe, filtrowac i pobierac dane




Efekt_06 Efektywnie przeszukuje wyspecjalizowane bazy danych K_W03, K_U05
Efekt_07 Opisuje elementy genotypowania i analiz populacyjnych K_WO03, K_ W01
Efekt_08 Potr,afl _pr?eprowadzm analize potencjalnych funkgji K_U01, K_U03
gendw i biatek
PoszukUJg |nform'ac1| i danych.z pI'OJek,tf)W 5 K_UO1, K_U03,
Efekt_09 sekwencjonowania aby zaprojektowac i przeprowadzi¢ K_UO4 -
wtasne analizy -
Efekt 10 Potrafl prz'ear!a{lzowac i ZWI.ZLJa|.IZf)W3C wtasne dane w K K01, K_UO1
- oparciu o istniejgce narzedzia bioinformatyczne - -

4. Tresci programowe zapewniajgce uzyskanie efektéw uczenia sie (EU) z odniesieniem do odpowiednich
efektdw uczenia sie (EU) dla zaje¢/przedmiotu

- L, . Symbol EU dla
Tresci programowe dla zaje¢/przedmiotu przedmiotu
1. Charakterystyka genomu cztowieka: co juz wiemy? Efekt_01
2. Projekty sekwencjonowania i resekwencjonowania genomu cztowieka
(Human Genome Project, 1000 Genomes Project, HapMap Project) i ich Efekt_02

wptyw na rozwdj nauk biologicznych i medycznych

3. Typy badan zwigzanych z genomem cztowieka: analizy ekspresji
roznicowej, identyfikacja mutacji i polimorfizmdw, badania asocjacyjne, Efekt_03
poszukiwanie podtoza chordb (w szczegdlnosci nowotworowych)

4. Najczesciej spotykane i wykorzystywane formaty danych w badaniach

biomedycznych Efekt_04

5. Zrédta danych biologicznych: bazy danych i przegladarki genomowe

Efek
(NCBI, Ensembl, UCSC): przegladanie, pobieranie i filtrowanie danych ekt_05

6. Wyspecjalizowane bazy danych, m.in. OMIM, dbSNP, dbGAP, TCGA,ICGC,
Cosmic, GWAS Central, przegladarki zwigzane z 1000 Genomes Project oraz Efekt_06
HapMap Project

7. Elementy genotypowania i analiz populacyjnych Efekt_07
8. Poszukiwanie potencjalnych funkcji gendw i biatek: ontologie gendw
(Gene Ontology), elementy regulatorowe, Sciezki metaboliczne, Efekt_08

oddziatywania

9. Poszukiwanie informacji i danych z projektow sekwencjonowania w celu
zaprojektowania i przeprowadzenia wtasnych analiz (ENA, SRA, GEO, Efekt_09
GENCODE)

10. Obrdbka i wizualizacja wtasnych danych (m.in. Galaxy, IGV, UCSC

Efekt_10
Genome Browser, Ensembl Genomes) ext

5. Zalecana literatura

Wydawnictwa ksigzkowe (wybrane fragmenty wskazane przez prowadzgcego)

1. T.A. Brown: Genomy, PWN, Warszawa, 2013.

2. T. Strachan, A.P. Read: Human Molecular Genetics 4, BIOS Scientific Publisher Ltd, Oxford, 2010.

3. National Center for Biotechnology Information: 3. The NCBI Handbook, 2nd edition - online, NIH, USA,
2013.

Artykuty w czasopismach

1. Paul Flicek et al. (2014): Ensembl 2014, Nucleic Acids Research, 42.

2. Rosenbloom KR et al (2015): The UCSC Genome Browser database: 2015 update, Nucleic Acids
Research, 43.

3. The Cancer Genome Atlas Research Network et al. (2013): The Cancer Genome Atlas Pan-Cancer
analysis project, Nature Genetics, 45; 1113-1120.

4. The International HapMap Consortium (2010): Integrating common and rare genetic variation in
diverse human populations, Nature, 467: 52-58.

5. The 1000 Genomes Project Consortium (2015): A global reference for human genetic variation,
Nature, 526: 68-74.

6. Informacja o tym, gdzie mozna zapoznac sie z materiatami do zaje¢, instrukcjami do laboratorium, itp.



lll. Informacje dodatkowe

1. Metody i formy prowadzenia zaje¢ umozliwiajace osiggniecie zatozonych EU (prosze wskazaé z
proponowanych metod wtasciwe dla opisywanego modutu lub/i zaproponowac inne)

Metody i formy prowadzenia zajeé

Wyktad z prezentacjg multimedialng wybranych zagadnien TAK
Wyktad konwersatoryjny TAK
Wyktad problemowy TAK
Dyskusja

Praca z tekstem

Metoda analizy przypadkow

Uczenie problemowe (Problem-based learning)
Gra dydaktyczna/symulacyjna

Rozwigzywanie zadan (np.: obliczeniowych, artystycznych, praktycznych) TAK
Metoda ¢wiczeniowa TAK
Metoda laboratoryjna

Metoda badawcza (dociekania naukowego)
Metoda warsztatowa

Metoda projektu TAK
Pokaz i obserwacja

Demonstracje dzwiekowe i/lub video

Metody aktywizujgce (np.: ,,burza mézgdéw”, technika analizy SWOT, technika drzewka
decyzyjnego, metoda ,kuli $niegowej”, konstruowanie ,,map mysli”)

Praca w grupach

2. Sposoby oceniania stopnia osiggniecia EU (prosze wskazac¢ z proponowanych sposobdw wtasciwe dla
danego EU lub/i zaproponowac inne)

Symbole EU dla modutu zaje¢/przedmiotu

Sposoby oceniania

Efekt_1
Efekt_2
Efekt_3
Efekt_4
Efekt_5
Efekt_6
Efekt_7
Efekt_8
Efekt_9
Efekt_10

Egzamin pisemny

Egzamin ustny

Egzamin z ,otwarta
ksigzka”

Kolokwium pisemne TAK TAK | TAK TAK TAK TAK | TAK TAK | TAK TAK

Kolokwium ustne

Test TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK
Projekt

Esej

Raport TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK | TAK
Prezentacja

multimedialna

Egzamin praktyczny
(obserwacja
wykonawstwa)

Portfolio




3. Naktad pracy studenta i punkty ECTS

Forma aktywnosci Srednia liczba godzin na
zrealizowanie aktywnosci
Godziny zaje¢ (wg planu studidéw) z nauczycielem 30
Praca witasna studenta
Przygotowanie do zajec 10
Czytanie wskazanej literatury 10
Przygotowanie pracy pisemnej, raportu, 20

prezentacji, demonstracji, itp.
Przygotowanie projektu
Przygotowanie pracy semestralnej

Przygotowanie do egzaminu / zaliczenia 20
SUMA GODZIN 90
LICZBA PUNKTOW ECTS DLA PRZEDMIOTU 3

4. Kryteria oceniania wg skali stosowanej w UAM

bardzo dobry (bdb; 5,0): Aktywny udziat w zajeciach, zrealizowanie zadan teoretycznych w trakcie
kolokwium oraz zadan praktycznych - wykonanie zadan na poziomie poprawnosci 90 - 100%

dobry plus (+db; 4,5): Aktywny udziat w zajeciach, zrealizowanie zadan teoretycznych w trakcie
kolokwium oraz zadan praktycznych - wykonanie zadan na poziomie poprawnosci 80 - 90%

dobry (db; 4,0): Aktywny udziat w zajeciach, zrealizowanie zadan teoretycznych w trakcie kolokwium
oraz zadan praktycznych - wykonanie zadan na poziomie poprawnosci 70 - 80%

dostateczny plus (+dst; 3,5): Aktywny udziat w zajeciach, zrealizowanie zadan teoretycznych w trakcie
kolokwium oraz zadan praktycznych - wykonanie zadan na poziomie poprawnosci 60 - 70%

dostateczny (dst; 3,0): Aktywny udziat w zajeciach, zrealizowanie zadan teoretycznych w trakcie
kolokwium oraz zadan praktycznych - wykonanie zadan na poziomie poprawnosci 50 - 60%

niedostateczny (ndst; 2,0): Udziat w zajeciach, zrealizowanie zadan teoretycznych w trakcie kolokwium
oraz zadan praktycznych - wykonanie zadan na poziomie poprawnosci ponizej 50%



